
Seleção genômica  

Tecnologia avança 
<1k  úteis? 
3k 
5 a 6 k, específicos para raças  Uma 
tendência?  
50k 
777k 
Futuro? 

Custo x benefício 
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Reconhecimento de paternidade em 
grupos Multi-Touros 

Ferramenta de identificação de paternidade e 
avaliação genética extremamente poderosa;;  
 
Usado para validar a paternidade ou identificar a 
performance de touros em situações de rebanhos 
comerciais de reprodutores múltiplos (RM). 

 
 



Apresenta outras aplicações práticas que beneficiam os produtores:  
 

Identificar touros que produziram filho(a)s com características 
econômicas desejáveis (ou indesejáveis);; 
 
Permite calcular DEPs do próprio rebanho em grupos de 
reprodutores múltiplos e mesmo IA;; 
 
Identificar touros que apresentam elevadas/baixas taxas de 
concepção;; 
 
Acompanhar a eficiência das biotécnicas reprodutivas aplicadas no 
rebanho. 
 

Paternidade Multi-Touros 



- Já faz seleção há muito tempo;; 
- Rebanho de touros múltiplos;; 
- 160 bezerros;; 
- 11 touros;; 
- Aproximadamente 14,5 progênies/touro;; 
- Média peso a desmama dos bezerros: 218,0 KG 
 

 

Estudo de caso, produtor comercial 
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DEP Intra-rebanho 
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Decisão de descarte de touros   de filhos e 
produção dos produtos;; 
Padronização dos produtos/bezerrada;; 
Acompanhamento da eficiência das biotecnologias  
IA e IATF;; 
Informação para a tomada de decisão correta. 
 

Resultados 



O impacto da incorporação das 
informações moleculares na  

acurácia das estimativas de DEPs 
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Estudos em andamento com 
Nelore (GMAB/FZEA-USP) 

Rebanho CFM 
Valores Genéticos Moleculares Igenity 
A-1 = 226.665 animais, dos quais 3542 haviam sido 
genotipados. 
Modelos animal completo 
Parâmetros genéticos  análises conjuntas de 8 
características (Peso à desmama, ganho de peso pós 
desmama, perímetro escrotal e musculosidade, mais Valores 
Genéticos Moleculares para essas quatro carcaterísticas) 
Acurácias BIF calculadas por MTDFREML  análises de duas 
características por vez (fenótipo + Valor genético molecular) 
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 Ganho em acurácia das estimativas de 

DEP, quando se usa a DEP-AM 
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 Ganho em acurácia das estimativas de 

DEP, quando se usa a DEP-AM 
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 Ganho em acurácia das estimativas de 

DEP, quando se usa a DEP-AM 
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 Ganho em acurácia das estimativas de 

DEP, quando se usa a DEP-AM 
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Correlações de ranking usando informações 
moleculares na predição das DEP 
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Peso à 
desmama 

Ganho de 
peso pós 
desmama 

Perímetro 
escrotal 

musculosidade 

Peso à 
desmama 

0.9975 

Ganho de peso 
pós desmama 

0.8862 

Perímetro 
escrotal 

0.9535 

musculosidade 0.9167 



Análises simultâneas de 8 características 
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PD GP PE18 MUS MBV_
PD 

MBVG
P 

MBV 
PE18 

MBV 
Mus 

PD 0,24 0,33 0,18 0,57 0,24 0,08 0,18 0,10 
GP 0,19 0,22 0,67 0,39 0,52 0,48 0,38 

PE18 0,45 0,22 0,25 0,24 0,45 0,23 
MUS 0,19 0,34 0,36 0,33 0,41 
MBVP

D 
0,71 0,54 0,24 0,65 

MBVG
P 

0,58 0,37 0,69 

MBVP
E18 

0,47 0,39 

MBV 
Mus 

0,56 



Impacto na indústria 
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Dados da carcaça 
atualizados 

semanalmente!!!! 



Pesquisas atuais 
National Beef Cattle Evaluation 

Consortium 
http://www.ansci.cornell.edu/nbcec/  Pesquisado em 23/03/2011 
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http://www.ansci.cornell.edu/nbcec/validation/igenity.html 
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As avaliações genéticas do presente 
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Próximos passos 

Marcadores devem ser avaliados continuamente, com 
aumento do número de observações;; 

Novos marcadores serão incorporados aos estudos;; 

Novas características serão analisadas;; 

As estimativas de produção podem variar com a inclusão de 
novos marcadores e/ou com novas análises;; 

Novos usos dos marcadores serão desenvolvidos, como, por 
exemplo, o uso para agrupar os animais em grupos de manejo. 
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Conclusões 
Seleção e acasalamentos dirigidos são  caminho básico para 
aumentos de produção, dentro do melhoramento genético 

O advento dos marcadores moleculares traz mais um conjunto 
de enorme valor valor o criador aumentar a velocidade de 
ganho, pois ele conseguirá escolher com maior precisão os 
animais que servirão como reprodutores;; 

Os marcadores moleculares se tornarão, rapidamente, 
importante fonte apoio ao manejo, quer pela identificação de 
paternidade, quer pela identificação de animais mais adequados 
aos diferentes tipos de manejo, ajudando a uniformizar os 
lotes;; 

Os marcadores genéticos poderão ser utilizados num sem 
número de novas aplicações, que agreguem valor ao produto 



Muito obrigado 

Prof. Dr. José Bento Sterman Ferraz 

Departamento de Ciências Básicas 
Faculdade de Zootecnia e Engenharia de Alimentos 

Universidade de São Paulo 
Cx. Postal 23 

13635-900 Pirassununga, SP 
jbferraz@usp.br 

Melhoramento 
genético 
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Luis  Alberto  Fries,  in  memorium  


